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MICROORGANISMOS

TRIAGEM DE INICIADORES ISSR PARA O DESENVOLVIMENTO DE
REMAP (RETROTRANSPOSON-MICROSATELLITE AMPLIFIED
POLYMORPHISM) EM Micosphaerella fijiensis

Romulo Veiga Paixdo, Casley Borges de Queiroz, Luadir Gasparotto, Nelcimar Reis de
Sousa; Gilvan Ferreira da Silva.

e-mail: gilvan.silva@cpaa.embrapa.br

Palavras-chave: sigatoka-negra, retrotransposon, marcador molecular, REMAP,
diversidade.

A sigatoka-negra, causada pelo fitopatdgeno Mycosphaerella fijiensis, € considerada
uma das mais graves doencas da bananeira (Musa spp.) na maioria das regides
produtoras de bananas no mundo. Os sintomas dessa doenga caracterizam-se
principalmente por despigmentagdes na face inferior da folha, que ocasionam a perda da
area fotossintética resultando na producao de frutos pouco desenvolvidos e improprios a
comercializagdo. A forma mais econdmica ¢ ambientalmente correta de combater a
doenga é o melhoramento visando a resisténcia, que por sua vez pode ser auxiliado pelo
estudo da diversidade do patégeno por meio de marcadores moleculares. O marcador
REMAP (Retrotransposon-microsatellite amplified polymorphism) ¢é baseado na
amplificacdo entre retrotransposons e microssatélites e apresenta alto grau de
polimorfismo devido a grande abundancia destes elementos transponiveis nos genomas
bem como a sua habilidade de criar novas copias. Nesse contexto, o objetivo do
trabalho foi realizar triagem de iniciadores ISSR para desenvolver a técnica de REMAP
para M. fijiensis. Foram analisados 50 diferentes primers de ISSR em combinagdo com
os dois iniciadores baseados nas regides LTRs de retrotronsposons de M. fijiensis LTR
MfF (GCGCTTAGCGTTAGGCTAACT) e Mf R (CGTGTAGCCTCTTTGGCCCTA).
Dentre todas as combinagdes testadas, onze (11) ISSRs geraram bandas provenientes da
interacdo entre retrotransposons e microssatélites. O nimero de bandas REMAP por
primer analisado variou de 1 a 5, somando um total de 27. As seqiiéncias de ISSR
(ACO)n, (AG)YC, e (AG)C foram as que geraram o maior numero de bandas
REMAP.
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