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A percentagem de tanino na matéria verde € o dano
causado por passaros sdo apresentados na Tabela 47. Verifi-
ca-se que, na fase de grao leitoso, que possui maior teor de
taninos, ndo se observou nenhum dano, 0 que ocorreu So-
mente a partir da fase de grao pastoso, 0casido em que 0s
materiais genéticos com alto teor de tanino foram resisten-
tes. Nota-se que esses materiais genéticos resistentes também
apresentaram alto teor de tanino na fase de colheita, nao
se constatando, portanto,no presenie estudo, a situagdo desc-
javel de se obter cultivar de sorgo com alto teor somente
na fase de grao pastoso.

Verificou-se uma correlacdo negativa entre o teor de
tanino na matéria verde do grao e o dano causado por passa-
ros nas fases de grao pastoso (r= 0,67), maturagao fisiolo-
gica e fase de colheita (r= 0,77"). - Walter Avarenga Rodri-
gues, Edilson Paiva, Fredolino Giacomini dos Santos, José
Avelino Santos Rodrigues.

TABELA 47. Percentagem de tanino total na matéria verde (T) ¢ da-
no causado por pasaros (D) nas fases de grao leitoso
(GL), grao pastoso (GP), maturagio lisiologica (MI") e fa-
se de colheita (FC). CNPMS, Sete Lagoas, MG, 1992

. Fases
Materiais
Genéticos GL GP MF FC

T% D T% D T% D T% D
CMSXS 101 A 1,03 00 074 44 070 50 064 50
CMSXS 142 A 077 00 051 30 050 45 047 50
CMSXS 114 R 059 00 073 00 074 00 1,10 00
CMSXS 116 R 097 00 050 37 038 50 031 50
CMSXS 178 R 1,39 00 069 38 057 48 036 50
CMSXS 180 R 1,04 0,0 0,53 49 0,48 50 0,30 5,0
CMSXS 181 R 185 00 097 50 076 S50 062 50
CMSXS 101 A X
CMSXS 114 R 1,33 00 209 00 248 00 254 00
CMSXS 101 A X
CMSXS 116 R 1,13 0,0 0,61 50 044 50 053 5,0
CMSXS 101 A X
CMSXS 178 R 0,90 0,0 0,53 50 0,50 50 0,53 5,0
CMSXS 101 A X )
CMSXS 180 R 1,04 00 069 45 067 50 051 50
CMSXS 101 A X
CMSXS 181 R L11 00 079 47 056 50 061 50
CMSXS 142 A X
CMSXS 114 R 076 00 151 00 1,55 00 205 00
CMSXS 142 A X
CMSXS 116 R 077 00 063 49 033 50 036 50
CMSXS 142 A X
CMSXS 178 R 1,04 00 075 30 051 39 048 48
CMSXS 142 A X
CMSXS 180 R 077 00 058 08 039 42 033 49
CMSXS 142 A X
CMSXS 181 R L,10 00 069 34 068 45 08 49
CMSXS 102 A X
CMSXS 180 R 1,30 00 067 29 043 42 039 46
BAG 2109 1,70 00 338 00 39 00 356 00
BAG 014 1,30 00 1,92 00 18 00 1,14 00
Contigrao 111 08 00 099 00 1,16 00 101 0,0
Savana 5 1,32 00 1,76 00 206 00 1,50 00
DK 48 1,10 00 168 00 234 00 161 00
Pioneer B 815 1,31 00 133 00 1,66 00 138 0,0

IDENTIFICAGCAO DE SONDAS DE DNA
GENOMICO DE SOJA

O objetivo deste trabalho foi identificar sondas de DNA
gendmico de soja que possam ser utilizadas em técnicas de
RFLP (Restriction Fragment Length Polymorphism), para
a construgdo de mapas genéticos. O RFLP € uma técnica
que detecta variagdo genética entre individuos através da
comparagiao do tamanho de fragmentos do DNA, obtidos
pela digestao do mesmo por enzimas de restrigdo. Os RFLPs
apresentam uma série de vantagens sobre os métodos classi-
cos dc mapcamento de genes. Como nao sao produtos de
transcricao, sao independentes do estadio de desenvolvimen-
1o do organismo, apresentam herdabilidade de 100%, pois
ndo sao afctados pelos fatores ambientais € nem sofrem efei-
tos de cpistasia e pleiotropia. Sao herdados de maneira codo-
minante ¢ podem ser utilizados para mapear um numero
praticamente ilimitado de locus.

Os mapas genéticos de RFLP podem, entao, ser utiliza-
dos em programas d¢ melhoramento vegetal, para prever
combinagoes heteroticas, identificar genotipos divergentes,
caracterizar heranga citoplasmatica e, 0 mais importante, se-
parar caracieristicas quantitativas nos seus componentes indi-
viduais, ou seja, tratar caracteres quantitativos segundo os
conceitos da genética qualitativa ou mendeliana.

Para obten¢do do DNA genOmico foi utilizada a culti-
var de soja Cristalina. O DNA foi digerido pela enzima de
restricao Pst e os fragmentos clonados no plasmideo pUCIS,
0s quais foram utilizados na transformacao de c€lulas compe-
tentes da bactéria E. Coli DHS . Para a sele¢ao das colOnias
recombinantes, foi utilizado o meio "LB Base" com ampicili-
na ¢ X Gal Para a identificacdo de clones contendo cOpias
raras de fragmentos de DNA foi utilizada a técnica de hibri-
dacao "in situ”, com sondas marcadas com biotina 14 dATP.

Como resultado, foram selecionados 31 clones, que es-
140 sendo caracterizados quanto ao tamanho dos fragmentos
e sua freqiiéncia no genoma.

Este trabalho € parte de um projeto de Tese de Mestra-
do da UFV - Vicosa, MG, conduzido conjuntamente com a
EMBRAPA/CNPMS ¢ cujo objetivo principal € tornar roti-
neirg a técnica de RFLP nos diversos programas de melhora-
mento de soja. - Alberto Vilarinhos, Edilson Paiva, Maurilio
Alves Moreira.

ANALISE DE GENOTIPOS DE MILHO
COM RELAGCAO A QUALIDADE PROTEICA,
DUREZA DO GRAO E PADRAO DE ZEINAS

A qualidade proté€ica do milho € nutricionalmente ina-
dequada a monogastricos € seres humanos, devido a deficién-
cia em lisina e triptofano. A descoberta do mutante Opaco-2
trouxe um aumento significativo no conteddo de lisina e trip-
tofano do endosperma; no entanto, €sse aumento veio asso-



ciado 2 redugdo na densidade do grdo, que conduz a uma
série de caracteristicas agronOmicas indesejaveis, impedindo,
assim, sua ampla utilizacio comercial. Para aliar as caracte-
risticas de dureza do endosperma do milho normal 2 qualida-
de protéica do mutante Opaco-2, um intenso trabalho de
melhoramento genético foi desenvolvido pelo CIMMYT -
Centro Internacional de Melhoramento de Milho e Trigo, si-
tuado no México, culminando com a obtencdo dos milhos
de alta qualidade protéica (QPMs).

Vérios estudos genéticos, bioquimicos ¢ moleculares
vém sendo realizados visando identificar o mecanismo de atua-
¢d0 dessas mutagOes na expressao génica. O feno6tipo Opa-
co tem sua provavel conseqiiéncia na redugao da sintese de
proteinas de reserva, mais especificamente de zeinas. As ze-
fnas s30 prolaminas, solveis em solucoes alcoOlicas, que per-
fazem aproximadamente 50% da proteina total do endosperma.

Resultados de varios trabalhos t€ém demonstrado que
um alto teor de lisina e triptofano associado a caracteristica
de endosperma duro est4 relacionado com alto teor de ga-
ma-zefna no grao. Na tentativa de se obterem informagoes
adicionais sobre essa relacao, foram utilizadas técnicas eletro-
foréticas e andlises quantitativas de densidade, teor de lisi-
na e tripotofano do grao.

A Figura 30 apresenta o padrio eletroforético das pro-
tefnas totais, onde os materiais Opaco-2 e QPM apresentam
menores quantidades de alfa-zeina (22 KD) e de beta-zeina
(14 KD), sendo maior o teor do polipeptideo de 12 KD, com
relacdo aos normais € indigenas. O QPM também apresen-
tou um teor mais elevado de gama-zeina (27 KD), assim co-
mo o PE 1 e o BR 106.

Na Tabela 48, observa-se que os geno6tipos indigenas
possuem densidades semelhantes ao Opaco-2, exceto o PE
1, cujo valor se assemelha aos normais € QPM. J4 os teores
de triptofano e lisina dos geno6tipos indigenas se aproximam
dos normais, ficando muito aquém dos do Opaco-2 ¢ QPM.

Analisando conjuntamente os resultados, pode-se asso-
ciar o alto teor de gama-zeina com a dureza do grdo, uma
Vez que sua presenca € marcante nos materiais com densida-
de elevada. J4 o alio teor de alfa-zeina parece estar relacio-
nado com a baixa qualidade prot€ica dos genoétipos indige-
nas € normais, uma vez que a auséncia dessa € observada
nos genoétipos Opaco-2 € QPM.

Portanto, os milhos indigenas possuem um grande po-
tencial para serem utilizados como fonte adicional de varia-
bilidade no estudo do efeito dos genes das zeinas na dureza
dos grdos. - Cliudia Teixeira Guimaraes, Maria Jos€ Vilaca
de Vasconcelos, Edilson Paiva.

TABELA 48. Resultados das anilises quantitativas de densidade,lisina
e triptofano dos vérios gen6tipos de milho. CNPMS.Sete
Lagoas, MG, 1992 .

. _ gml % na proteina

GEpatipos Densidade  Triptofano Lisina
UFV 02 (Opaco-2). 1,17 0,88 3,95
BR 106 (Normal) 1,33 0,28 1,50
BR 451 (QPM) 1,30 0,80 3,62
Nodzob A (Indfgena) 1,07 0,31 1.62
N. Ronse Torre na) 1,13 0,26 1,42
Nodzob Udza (Indfgena) 1,10 0,31 1,62
PE 1 (Indfgena) 1,34 028 1,50
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FIGURA 30. Anilisc em SDS-PAGE das protefnas totais de diferentes
genotipos de milho, da esquerda para direita: UFV-02,
BR 106, BR 201, BR 451, NODZOB A, NODZOB RON-
RIE TORRE, NODZOB UDZA, PE 1. CNPMS. Sete La-
goas, MG, 1992

SELECAO DE GERMOPLASMA DE MILHO PARA A
PRODUCAO DE HAPLOIDES VIA CULTURA
DE ANTERAS

Em um programa de melhoramento de milho utilizan-
do-se 0 método clissico, a obtengdo de linhagens homozigo-
tas no campo consome normalmente de dois a trés anos,
mesmo para as condi¢des brasileiras, onde € possivel a pro-
ducdo de duas geraghes por ano. Alternativamente a esse
processo, a cultura de anteras "in vitro" possibilita a obten-
¢do de hapl6ides em apenas alguns meses, que, apos diploi-
dizados, se desenvolvem em linhagens homozigotas, propor-
cionando substancial economia de tempo e espago. Um dos
pontos de estrangulamento desse processo € a baixa recupe-
racio de plantas adultas, a qual € bastante dependente do
genOtipo utilizado. Assim, este trabalho visa a identificagdo
de genOtipos mais responsivos a cultura de anteras para a
produgdo de linhagens e uma avaliagdo da possibilidade de
incorporacao dessa técnica ao programa de melhoramento
do CNPMS/EMBRAPA.

Foram usados os meios de Genovesi & Collins (1982)
e Sun et al (1989) e testadas preliminarmente 20 linhagens
¢ oito progénies do grupo elite do programa de melhoramen-
to do CNPMS, plantadas no campo, sob regime de irrigagdo
por aspersdo, em marg¢o/9l.

A principal dificuldade encontrada foi a contaminagio
das anteras por bactérias. Provavelmente, os penddes trazi-
dos do campo apresentavam contamina¢do no interior de
anteras semi-abertas, dificultando a esterilizagcdo. Foram tes-
tados vérios tratamentos, com hipoclorito de s6dio, varian-
do-se o tempo de esterilizagdo (15, 20 e 30 min.), a concen-
tragdo do hipoclorito de s6dio (0,5, 1,0, 2,0 € 5,0%) e a con-
centracio de tween 20 (0,1 e 0,5%). No entanto, nenhum



