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Efeito do descarte de valores discrepantes na awaéio genética animal
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Resumo:O objetivo deste trabalho foi avaliar o efeitopdesenca e da exclusédoalgliers, na avaliacdo
genética de touros. Foram simuladas cinco estsutieapopulagdo com 0%, 4%, 7%, 10% e 15% de
outliers, herdabilidade média de 0,40 e trés efeitos fpars formacgdo dos grupos de contemporaneos.
Osoutliers foram simulados inserindo-se valores discrepamesefeitos genéticos das vacas, de acordo
com a porcentagem desejada de observacdes disiegpBai utilizado o programa MTDFREML para
predicdo dos valores genéticos e estimacdo do®fde grupos de contemporaneos. As variaveis
utilizadas para verificagdo da acuracia na avadiagghética foi o Quadrado Médio do Erro na predicao
dos valores genéticos (QME_VG), o Quadrado Médio Efoo na estimacdo dos Grupos de
Contemporaneos (QME_GC) e a Correlacdo de Speamesificou-se que a Correlacdo de Spearman
foi de 0,78 para a estrutura de populacédo com Obtittiers e 0,69 para a estrutura com 15%od#iers.

Os QME_VG aumentaram conforme o nivel de valoresrepantes, sendo de 344,07 para 0% de
outliers e 437,46 para a estrutura com 15%addiers. Os QME_GC nado apresentaram tendéncia
definida de comportamento. Concluiu-se que a pgasdroutliers prejudica a classificagéo de touros e
reduz a acuracia da predi¢do dos valores genéticdsscarte de observacfes discrepantes (trésodesvi
padréo) ndo melhora a hierarquizacéo dos tourosanestimacéo dos efeitos fixos.

Palavras—chave:simulagdo de dados, avaliagcdo genética, valoresegiantes, pressuposi¢do do modelo
Discard Effects of discrepant values on Animal Gerie Evaluation

Abstract: The objective was to evaluate the presence andstan of outliers in the genetic evaluation
of bulls. Five population structures were simulatdth 0%, 4%, 7%, 10% and 15% outliers, average
heritability of 0.40 and three fixed effects forrfmation of contemporary groups. The outliers were
simulated inserting discrepant values in the coarsetjc effects, according to the desired percentége
discrepant observations. The MTDFREML program wseduo prediction genetic values and estimation
of contemporary groups effects. The variables deederification of genetic evaluation accuracy was
the mean square error in breeding values predi¢@E_VG), the mean square error in contemporary
groups estimation (QME_GC) and Spearman correlatiomas found that the Spearman correlation was
0.78 for population structure with 0% of outlierada0.69 for structure with 15% of outliers. The
QME_VG increased as the discrepant values leveigh@ds to 344.07 and 437.46 of outliers to struetur
with 15% of outliers. The QME_GC showed no defibethavior trend. It was concluded that the outliers
presence affect the bulls ranking and reduces ¢heracy of breeding values prediction, the discezrd
discrepant observations (three standard deviatioes not improve the bulls ranking or the of efect
fixed estimation.
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Introducéo
A avaliacdo genética animal utilizando modelosdies mistos tem como pressuposicao bésica a

distribuicdo normal tanto para os residuos quaata ps demais efeitos aleatérios 0 que torna essas
andlises muito sensiveis a presenca de valoragpistesdutliers) nas observacdes (Rogers & Tukey,
1972). Barnett e Lewis (1995) definamatliers em um conjunto de dados como sendo as observacdes
que parecem ser inconsistentes com o conjunto dizssdamanescentes. Assim, considera-se como valor
discrepante a observacdo cuja magnitude apreseama probabilidade de pertencer a distribuicdo
normal do conjunto de dados que se esta trabalhando



As possiveis corregdes para agliers incluem a checagem e retirada de valores extremos;
redefinicdo da populagéo de interesse ou a redigpgéio do modelo. O critério mais utilizado temiosi
o descarte de observacfes fora do intervalo dedeégios padrdo. Entretanto, para Draper e Smith
(1981), a simples exclusado datliers pode ndo ser o procedimento correto e as regog@$as para
rejeicdo deoutliers deveriam incluir a reanalise sem essas observagdggais, podem ser portadoras de
informacgdes dos individuos de uma populacéo.

Dentro deste contexto, o objetivo do presente lnab@& avaliar o efeito do descarte de
observacfes discrepantem predicdo dos valores genéticos de touros e taagdio dos efeitos de
grupos de contemporaneos.

Material e Métodos

Os dados utilizados neste trabalho foram simuladitigando o software SAS (2000). Foram
simuladas cinco estruturas de populag&o com ciepeticdes cada e diferentes porcentagens de valores
discrepantes (0%, 4%, 7%, 10% e 15%). A herdahiédaédia utilizada foi de 0,40 e trés efeitos fixos
foram utilizados para formar os grupos de contedmewrs. A presenca dautliers foi simulada
inserindo-se valores discrepantes nos efeitos igesétlas vacas no processo de simulacdo, de acordo
com a porcentagem desejada.

A estimacao dos efeitos fixos, dos componentesadéncias e a predicdo dos valores genéticos
foram realizadas por meio do programa MTDFREMWultiple Trait Derivative-Free Restricted
Maximum Likelihood), descrito por Boldman et al. (1995). Foram real&s duas estratégias de andlise:
analise com e sem descarte de observagbes dismep&omo critério de descarte foi adotado a
exclusdo de observacdes fora do limite de trésaepadrdo para mais e para menos.

Para verificar o efeito dos diferentes niveis deeobacdes discrepantes e do descarte destas
observag0es, foi calculado o Quadrado Médio do Bargredicdo dos valores genéticos (QME_VG),
como a média dos quadrados das diferengas entraloses genéticos verdadeiros e dos valores
genéticos preditos e o Quadrado Médio do Erro timasdo dos GC (QME_GC), como a média dos
quadrados das diferencas entre os valores dos gdgaontemporaneos verdadeiros e dos estimados,
conforme Schenkel (1998):

QME=Y 25 -a )
i=1

em que QME é o quadrado médio do erro, n é o nukermdividuos, ai refere-se ao valor genético
predito e ai ao valor genético verdadeiro. Quanasmréximo de zero maior € a acuracia da predicdo
dos valores genéticos. Foi calculada também a [agée de Spearman (CS) entre os valores genéticos
verdadeiros e os preditos.

Resultados e Discussao

Na Tabela 1 encontram-se a média dos QuadradosoMéds Erros para os valores genéticos
preditos (QME_VG), a média dos Quadrados Médios Ho®s para os efeitos de grupos de
contemporaneos (QME_GC) e a Correlagdo de Spedai@®nentre os valores genéticos verdadeiros e
preditos para as diferentes porcentagens de valtisEsepantes. De forma geral, verificou-se o
QME_VG aumentou conforme o nivel de valores disanégs, sendo de 344,07 para nivel zero de
outliers e 437,46 para a estrutura com 15%pdters, indicando perda de eficiéncia da metodologia na
predicao dos valores genéticos. Verificou-se q@mmaelacdo de Spearman diminuiu com o aumento da
porcentagem deutliers, sendo de 0,78 para a estrutura de populacamgttiers e 0,69 para a estrutura
com 15% deoutliers. Este resultado era esperado uma vez que a méoi@neia na predicao dos
valores genéticos pode resultar em pior class#icagos individuos. O QME_GC nao apresentou
tendéncia definida de comportamento.

Na Tabela 1 também esta presente os resultadoQpéEa VG, QME_GC e CS para as andlises
com descarte de observagfes discrepantes. De nerdb & possivel observar que a estratégia de
descarte de observacg@es discrepantes ndo resuoitonethoras na obtengdo dos valores genéticos e na
classificagéo dos touros. Observou-se também gseratégia de descarte de valores fora de trésodesv
padr8es eliminou individuos da populagdo que n@esaptava originalmente valores discrepantes. Este
fato ndo é desejavel uma vez que pode ocorrern@nelfdo de individuos de genética superior da
populacéo.



Tabela 1 Médias dos Quadrados Médios dos Errosgsavalores genéticos preditos (QME_VG), Médias
dos Quadrados Médios dos Erros para efeitos dgsogrde contemporaneos (QME_GC) e
Correlacdo de Spearman (CS) e Desvios Padrdo (PR galores genéticos verdadeiros e
preditos, para os diferentes niveisoddiers.

Andlises sem descarte deatliers

Porcentagens de

outliers (%) QME_VG + DP QME_GC:DP Cs+DP
0 344,07 28,04 1.438,5%#514,01 0,7& 0,02
4 403,79 19,23 1.623,4@ 358,84 0,74:0,03
7 403,25+ 45,83 1.560,26 571,17 0,73 0,03
10 431,46- 37,92 1.417,48 178,35 0,72 0,02
15 437,46- 36,34 1.436,18 199,96 0,62 0,02
Analises com descarte datliers
0 359,67+ 25,86 1.456,5% 557,22 0,7%#0,01
4 413,95t 25,71 1.548,28 365,61 0,7%0,03
7 392,42+ 35,03 1.512,64 274,06 0,7%0,01
10 454,32+ 27,92 1.310,66 302,87 0, 7¢0,01
15 440,97+ 28,24 1.390,78 233,20 0, 690,03
Conclusbes

A presenca de valores discrepantes prejudica #aa#al genética de touros, reduzindo a acuracia
da predicdo dos valores genéticos.

A estratégia de descarte de valores discrepantasdio intervalo de trés desvios padrdo néo
resulta em melhoras na hierarquizacdo dos touroene na estimacdo dos efeitos de grupos de
contemporéneos.
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