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O amendoim é uma das leguminosas mais cultivadas no mundo. Sua baixa diversidade
genética e diferenca de ploidia dificulta a introgressdo de resisténcias de parentes silvestres. A
producdo de um mapa de ligacdo baseado em SSRs e bioensaios para mapeamento de
resisténcias é uma ferramenta produzida para auxiliar no melhoramento com selegdo assistida
por marcadores moleculares. A eficiéncia de selecédo assistida depende do uso de marcadores
fortemente ligados a caracteristica de interesse. O uso de marcadores ligados a genes que
codificam para proteinas envolvidas na reacdo de resisténcia ja foi estabelecido. Neste
contexto, 79 regides analogas a genes de resisténcia (RGAs) foram previamente isoladas
através de PCR. Para utilizar RGAs como marcadores, foi utilizado Southern Blot com as
sondas RGA marcadas com P** . 18 RGAs de A. stenosperma, A. hypogaea e A. cardenasii
foram genotipadas em parte de uma populacdo segregante derivada de parentais contrastantes
quanto a resisténcia a trés espécies de fungos foliares e a Meloidogyne arenaria raca 1 e 2, M.
javanica raca 4 e M. hapla. Sera testada a resisténcia dos individuos F3 para asocia-las a locus
de RGAs. Assim, os RGAs relacionados poderdo ser utilizados em selecdo assistida.




