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As estratégias atuais de manejo contra M. incognita nao séo suficientes. Assim, o desenvolvimento
de alternativas sustentaveis de manejo pode ser estruturado a partir da compreensao dos mecanismos
moleculares envolvidos em respostas de defesa da soja. Nesse viés, as proteinas WRKY sdo uma
superfamilia de fatores de transcricdo em plantas relacionadas ao parasitismo de M. incdgnita. Esse
trabalho objetivou determinar o padrdo de expressdo de genes que codificam WRKY's em plantas de
soja inoculadas e ndo inoculadas com M. incognita, por analises comparativas de transcriptbma de
raizes dos acessos suscetivel (BRS133) e tolerante (P1 595099) aos 4, 12 e 30 dias apds inoculacédo
(DAI). Na analise inicial dessas WRKYS, foi identificada diferenca significativa na expressao de
cinco WRKYSs na cultivar BRS 133, quanto ao tratamento (inoculada e ndo inoculada) e ao tempo.
Os genes WRKY 03, WRKY 35, WRKY 40a, WRKY 40b e WRKY 50b foram regulados
negativamente nas plantas inoculadas, 4 dias apds a inoculacdo. A regulacdo negativa desses genes
na cultivar suscetivel BRS 133, quando inoculada com M. incognita indica que a expressdo desses
genes pode ser essencial ao desenvolvimento do nematoide. Fornecemos assim, evidéncias de que
alguns genes WRKY sdo regulados negativamente e esta regulacéo parece resultar na repressao das
reacOes de resisténcia da planta. Este trabalho permitira a selecdo de gene(s) candidato(s) a
superexpressdo para avaliar o efeito na resposta de defesa da soja a M. incognita.
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