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Resumo - O wheat stripe mosaic virus (WhSMV, Benyvirus), agente causal do mosaico-comum em trigo em
paises do hemisfério sul, é uma espécie nova descrita no Brasil. Essa virose caracteriza-se por sintomas de
mosaico, plantas atrofiadas e danos ao rendimento de graos superiores a 50% em gendtipos mais susceti-
veis. A resisténcia genética é a forma de controle mais eficaz, mas a interagcdo molecular trigo-WhSMV e
os mecanismos de defesa sdo desconhecidos. O objetivo desse estudo foi realizar a comparagéo do perfil
transcriptdmico de duas cultivares contrastantes quanto a suscetibilidade ao WhSMV: BRS Guamirim, sus-
cetivel (S) e Embrapa16, resistente (R). Um total de 2.244, 2.505, 5.172 e 3.331 genes diferencialmente ex-
pressos (DEGs) foram identificados nas comparacdes (R) com e sem infecgao viral; (S) com e sem infecgéo
viral; (R) x (S) com infec¢ao viral; e (R) x (S) sem infeccao viral, respectivamente. A anotacao da ontologia do
genoma (GO) revelou varios DEGs enriquecidos associados a processos bioldgicos, como metabolismo de fi-
tohorménios, fotossintese e resposta de defesa a estimulos biéticos. Infere-se que genes relacionados a bios-
sintese hormonal e a fotossintese podem desempenhar papel importante no desenvolvimento de sintomas.
Além disso, varios genes envolvidos em respostas a estresse e mecanismos de defesa foram enriquecidos,
como CALM, WRKY33, PR1, RPM1, NBS-LRR, e genes relacionados a proteinas quinases. Estes resultados
comegam a revelar componentes moleculares da interagao trigo-WhSMV, sendo a base para dissecagao dos
mecanismos genéticos relacionados a suscetibilidade/resisténcia a doenca.
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