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GENE PRLR: CANDIDATO PARA PERFIL DE ACIDOS GRAXOS NO LEITE
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O leite é uma das principais commodities agropecudrias globais, consumido diariamente por bilhdes de
pessoas e desempenhando um papel fundamental como fonte de nutrientes na alimentacdo humana. A
qgualidade do leite bovino esta intrinsecamente ligada a qualidade de sua gordura, uma vez que os acidos
graxos possuem propriedades benéficas a saide humana. Dessa forma, o estudo do perfil de acidos
graxos no leite tem ganhado destaque nas pesquisas globais, visando entender os mecanismos
biolégicos que influenciam a expressdo dos fendtipos relacionados a esse perfil. A identificacdo de genes
candidatos por meio de estudos gendémicos, como os de associa¢do gendmica ampla (GWAS) e dados de
sequenciamento, pode elucidar a arquitetura genética desta caracteristica no leite. Além disso, estudos
pos-gendmicos, que envolvem a andlise de redes gene-processos bioldgicos, podem aprofundar o
entendimento dos genes e da expressao fenotipica dessa caracteristica. O objetivo deste trabalho foi
identificar e elucidar genes candidatos relacionados ao perfil de acidos graxos no leite, com variantes
observadas no genoma de bovinos da ra¢a Gir. Foi realizada uma revisao sistematica de estudos de
GWAS com o intuito de identificar genes candidatos. Os genes previamente identificados foram
examinados quanto a presenca de SNVs e InDels nas regiées promotoras, 5’UTR e areas codificadoras no
genoma de bovinos da raga Gir. Dados de sequenciamento completos do genoma de 13 animais dessa
raca, fornecidos pela Embrapa Gado de Leite, foram analisados. Dos genes identificados, 76
apresentaram SNVs e InDels. Utilizando o ClueGo, uma ferramenta do Cytoscape, redes bioldgicas
relacionadas ao perfil de acido graxo foram geradas. O gene PRLR destacou-se por estar associado a
caracteristica analisada, sendo um receptor na via de sinalizacdo para a prolactina (PRL), a qual exerce
suas funcdes metabdlicas através da via JAK2/STAT, regulando a transcricdo de genes alvos. A andlise
funcional desses genes permitiu identificar processos bioldgicos enriquecidos relacionados com o perfil
de acidos graxos no leite, abrindo caminho para futuros trabalhos que visem determinar genes
candidatos com potencial para modificar a composicao da gordura do leite e ampliar seus beneficios a
saude humana.
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