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O feijdo comum é a mais importante leguminosa utilizada diretamente na alimentacdo humana, rica
em proteinas e de grande relevancia social e nutricional. Sua produtividade pode ser afetada por
nematoides fitoparasitas, tendo destaque a espécie Meloidogyne incognita, pois é altamente agressiva,
podendo ocasionar elevadas perdas econdmicas. O objetivo do presente trabalho foi avaliar a
resisténcia a M. incognita de vinte acessos de feijao pertencentes a Colecdo Nuclear de Feijao
(CONFE) da Embrapa, mais trés cultivares comerciais. O experimento foi conduzido em vasos com
substrato previamente esterilizado em casa de vegetacdo. Cada planta foi inoculada com 2000
ovos+J2 de M. incognita. Aos 60 dias ap6s a inoculacgdo, o sistema radicular foi retirado dos vasos,
lavado, pesado e feita a extracdo para quantificacdo da populacdo final. Foram avaliados o fator de
reproducdo (FR) e a densidade populacional (DP). Para FR, quatro linhagens (BGF 12533, BGF
13955, BGF 1115 e BGF 13355) apresentaram valores menor do que 1, sendo consideradas
resistentes. Para DP, o teste de agrupamento de médias de Skott-Knott separou em trés grupos, sendo
0 grupo de menores médias formado pelos acessos BGF 1115, BGF 11762, BGF 480, BGF 13355,
BGF 13955, BGF 158 e BGF 12533. Todas as linhagens com FR menor do que 1 ficaram no grupo
de menores médias para DP, evidenciando uma possivel resisténcia genética. Os resultados indicam
a presenca de grande variabilidade genética na CONFE, podendo ser explorada como fonte de
resisténcia genética a M. incognita para programas de melhoramento genético.
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