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O inhame (Dioscorea spp.) € uma cultura que desempenha papel socioeconémico
importante, sendo amplamente utilizada na alimentacdo humana em diferentes areas do
mundo. No Brasil, variedades locais ou crioulas sdo mantidas e cultivadas, principalmente
pelos pequenos agricultores, e a regido Nordeste configura-se como sendo a regido de
maior producao. A estimativa da variabilidade genética entre as variedades locais de inhame
€ essencial para estabelecer estratégias de conservagdo e uso. Assim, 0 objetivo deste
trabalho foi avaliar o nivel de diversidade genética entre variedades locais de inhame/cara
da colecdo de germoplasma mantida pela Embrapa Alimentos e Territorios. Seis acessos
foram caracterizados e avaliados quanto aos seguintes descritores morfoldgicos,
agrondmicos e quimicos: diametro do caule (cm), comprimento do peciolo (cm), distancia
entre a insercdo do peciolo e a extremidade superior (cm) e inferior da folha (cm), largura da
folha (cm), largura entre os Iébulos (cm), comprimento do entrend (cm), peso do riz6foro (g),
comprimento (cm) e didametro do rizéforo (cm), umidade da polpa (%), proteina (g/100g),
lipidios (g/100g), cinzas (g/100g), carboidratos (g/110g) e valor energético (kcal). A
divergéncia genética foi avaliada por analise de agrupamento aplicada as médias dos
acessos. Para isso foi usado a distancia euclidiana média padronizada ao quadrado (d?) e o
método de agrupamento de Tocher para agrupar os acessos. Os resultados obtidos
permitiram o agrupamento dos seis acessos em 4 grupos distintos demonstrando haver
variabilidade entre e similaridade dentro de cada grupo. Vale ressaltar que devido a natureza
guantitativa dos descritores avaliados ha influéncia do ambiente. Verificou-se a formacéo de
dois grupos com um acesso (Grupo | e V) e dois grupos com dois acessos (Grupos Il e IlI).
Dois dos trés acessos de ocorréncia natural na Mata alagoana formaram um Unico grupo.
Na composi¢do quimica geral, as amostras apresentam mais de 90% do conteudo em
carboidratos, seguido de proteinas e cinzas. Os dados indicaram grau de variabilidade
genética entre os acessos por meio dos descritores avaliados e evidenciam potencial para
uso direto ou para futuros programas de melhoramento genético.
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